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Maitriser I'impact de ’ADN génomique contaminant dans la RT-qPCR
avec ValidPrime

Henrik Laurell

La contamination de I’ADN génomique (ADNg) est une source de signaux non-spécifiques lors
des expériences de quantification d’expression génique par RT-qPCR. La solution classique a ce
probléme consiste a traiter ’ARN avec ’ADNase avant la reverse transcription. Cependant, le
traitement a ’ADNase est couteux et peut influencer la performance de la PCR.

ValidPrime est une nouvelle méthode qui remplace les contréles « RT moins », et qui permet de
mesurer |I'impact de '’ADNg contaminant et de soustraire ce signal des données de RT-qPCR
(Laurell, et al. 2012). De plus, ValidPrime permet de tester la sensibilité des amorces utilisées en
RT-gPCR vis-a-vis de I’ADNg.

Un logiciel a été développé pour faciliter I'analyse des données.
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Et quant aux signaux provenant de ’ADNg dans vos RT-gPCR...!?
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Il y a pas de raison,
mes primers sont bons !
...enfin a priori....

Tout est sous controle.
Mes primers ont été
testés et validés avec
ValidPrime !



