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Objectifs du comitObjectifs du comitéé

• Avoir un rôle de réflexion et de conseil sur les orientations 
stratégiques

• Avoir un rôle d’interface dans les deux sens :

– Plateforme � Sites Toulousains

– Sites Toulousains � Plateforme
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Pourquoi GeT ?Pourquoi GeT ?

• Génomique et Transcriptomique sont de plus en plus proches :

– Puces pour du génotypage ou du transcriptome

– PCR quantitative pour de l’expression ou du génotypage

– Séquençage pour de l’ADN ou d’ADNc
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Plateforme GeT : GPlateforme GeT : Géénome et nome et 
TranscriptomeTranscriptome

Deux plateformes IBiSA et 3 plateaux 
se regroupent

Responsable scientifique
Denis Milan

• Coordination des nouveaux investissements

• Interaction dans la mise en place de 
nouvelles technologies

• Partage de l’expertise de chacune des 
structures 

• Animation d’une communauté plus large
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Plateforme GeT : 5 sites sur ToulousePlateforme GeT : 5 sites sur Toulouse

7 personnes
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ModalitModalitéés ds d’’accaccèèss

• Projets en collaboration (ANR, Région, Europe…)

–– ConseilsConseils scientifiques et techniques pour la rrééalisationalisation de vos projets

– Mise en place des projets – design expérimental

• Mise à disposition de machines: 

– Formation d’un responsable technique responsable technique par équipe ou laboratoire

–– Mise Mise àà disposition disposition de matériels opérationnels 

– Accueil de personnel

• Séquençage commun : 

– Réalisation des réactions de séquence (labos publics) 

– Séquençage commun sur le Roche 454 GS FLXRoche 454 GS FLX

• Prestation de service
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Technologies disponiblesTechnologies disponibles

Fluidigm / BioMark
Nanofluidique (96x96 ou 48x48)

FluidigmFluidigm // BioMarkBioMark
Nanofluidique (96x96 ou 48x48)Nanofluidique (96x96 ou 48x48)

Microarrays
(Affymetrix - Agilent -

Nimblegen – Illumina)

MicroarraysMicroarrays
(Affymetrix(Affymetrix -- Agilent Agilent --

Nimblegen Nimblegen –– Illumina)Illumina)

454 Titanium
(Roche)

500Mb de 500pb

454454 TitaniumTitanium
(Roche)(Roche)

500Mb de 500pb500Mb de 500pb

Hiseq2000
(Illumina)

200Gb  de 100pb

Hiseq2000Hiseq2000
(Illumina)Illumina)

200Gb  de 100pb200Gb  de 100pb

Nbre 

Sondes, 

SNP ou 

séquences

Nbre 

échantillons

BeadXpress/ Illumina
480ech/384SNP 

BeadXpress/ IlluminaBeadXpress/ Illumina
480ech/384SNP 480ech/384SNP 

qPCR ABI7900HT- LC480qPCRqPCR ABI7900HTABI7900HT-- LC480LC480

500200 1500

500

10 000

2M

Sanger 
(ABI 3730-3130)

Sanger Sanger 
(ABI(ABI 37303730--3130)3130)

Séquençage HDSéquençage HD

PucesPuces

qPCR HD et génotypage MDqPCR HD et génotypage MD
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LL’’ordre du Jourordre du Jour

• Présentation des différents sites

• La situation sur le séquençage

• Discussions

• Où l’on va.


