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Objectifs du comité

« Avoir un role de réflexion et de conseil sur les orientations
stratégiques

« Avoir un role d’interface dans les deux sens :
— Plateforme - Sites Toulousains
— Sites Toulousains - Plateforme
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Pourquoi GeT ?

« Génomique et Transcriptomique sont de plus en plus proches :

— Puces pour du génotypage ou du transcriptome
— PCR quantitative pour de I'expression ou du génotypage
— Séquencage pour de I'ADN ou d’ADNc
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Deux plateformes 1IBiSA et 3 plateaux
se regroupent

Responsable scientifique
Denis Milan
e Coordination des nouveaux investissements

« Interaction dans la mise en place de
nouvelles technologies

« Partage de I'expertise de chacune des
structures

« Animation d'une communauté plus large

1@ISA

Ou: Commassion neifionale des otily Colleclfy

Plateforme GeT : Génome et

geno .:ii¢
L]

biopuces @

Plateforme Biopuces {(GeT Biopuces)

®

Plateforme Génomique {GeT PlaGe}

Responsables : Cécile Donnadieu | Denis Milan Responsable : Véronique Le Berre

Description : Plateforme dédiée 4 la production et la
réalisation d'expériences sur biopuces, pour des

analyses transcriptomiques, génomigues oy
protéomiques :

Description: Plateforms dédiée au génotypags
haut et mayen déhit, & la g-PCR haut débit, et au
sequencage Sanger et NGS (Roche 454 & Ilumina)
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Phltlslau Ge‘r TQ

Plateau de Génomique de Purpan
(GeT Purpan) Plateau Transcriptomique quantitative

(GeT TQ)

Responsable : Micolas Borat:

Responsable : Jean-José Maoret

Description : Plateau dédié au
séquengage de fragments d'A0M
 (plasmides, amplicons et
. genomigques) et génotypage

b

Description : Plateau dédié 4 la
. PCR moyen ek haut debit

TRiX

Plateau TRIX (GeT TRIX)

Responsable : Pascal Martin

Description : Plateau dédié aux
puces Agilent, Analyse des données

http://get.genotoul.fr
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Plateforme GeT : 5 sites sur Toulouse
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Modalités d'acces

« Projets en collaboration (ANR, Région, Europe...)
— Conseils scientifiques et techniques pour la réalisation de vos projets
— Mise en place des projets — design expérimental

« Mise a disposition de machines:
— Formation d'un responsable technique par équipe ou laboratoire
— Mise a disposition de matériels opérationnels
— Accueil de personnel

- Séquencage commun :
— Réalisation des réactions de séquence (labos publics)
— Séquencage commun sur le Roche 454 GS FLX

 Prestation de service
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Technologies disponibles
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L'ordre du Jour

 Présentation des différents sites

« La situation sur le séquencage

 Discussions

e Oulonva.




