
9h30 : Introduction (DenisDenis MilanMilan, GeT-PlaGe, Toulouse)

Journée « Evolutions technologiques pour l’étude de l’expression des gènes »

SessionSession FluidigmFluidigm BioMarkBioMark etet MicroarrayMicroarray

9h50 : Expression des gènes chez les bactéries : un processus de régulation complexe et multi-niveau (MurielMuriel CocaignCocaign, LISBP, Toulouse)
10h20 : MicroARNs plasmatiques dans le mélanome : détermination d'un profil spécifique (VirginieVirginie ArmandArmand--LabitLabit, Institut Claudius Regaud, Toulouse)
10h50 : ValidPrime comme outil pour maîtriser l’impact de l’ADN génomique contaminant dans la RT-qPCR (HenrikHenrik LaurellLaurell, I2MC, Toulouse)
h P fé11h20 : Pause café

11h50 : Expression de gènes au cours de la pathologie rénale lors du diabète chez la souris. Apports de la technologie Fluidigm Biomark et de ValidPrime
(NellyNelly BlaesBlaes, I2MC, Toulouse)

12h20 : Repas

SessionSession RNARNA--seqseq sursur IlluminaIllumina HiSeqHiSeq20002000

13h30 : Analyse par RNA-seq de l'expression sexe-dépendante dans le foie et le tissu adipeux blanc de 3 espèces : le porc, le poulet et la souris (PascalPascal
MartinMartin, GeT-TRiX, Toulouse)

14h : Identification de "Biomarqueurs" du développement folliculaire ovarien précoce chez la brebis (AgnèsAgnès BonnetBonnet, LGC, Toulouse)
14h30 : Analyse à grande échelle de polymorphismes altérant la régulation de l'expression de gènes chez le bovin (DominiqueDominique RochaRocha GABI Jouy-en-Josas)14h30 : Analyse à grande échelle de polymorphismes altérant la régulation de l expression de gènes, chez le bovin (DominiqueDominique RochaRocha, GABI, Jouy-en-Josas)
15h : Pause

SessionSession RetoursRetours d’expérienced’expérience sursur IlluminaIllumina MiSeqMiSeq

15h30 : NEIGE : NExt generation sequencing for molecular diagnosis In oncoGEnetics (NicolasNicolas SevenetSevenet, Institut Bergonié/INSERM, Bordeaux)
f h l f h l ( h hh h l )16h : Genomics of mycorrhizal fungi using MiSeq technology (ChristopheChristophe RouxRoux, LRSV, Toulouse)

16h30 : Détection et analyse de virus aviaires par approche métagénomique : retour d'expérience du séquenceur MiSeq (JeanJean--LucLuc GuérinGuérin, IHAP, Toulouse)

17h : Discussions/Conclusions Lundi 2 juillet 2012 de 9h30 à 17h30
Salle de conférence Marc Ridet
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