Comportement

Bien-étre animal
— Meilleures performances (santé, comportement alimentaire...)
— Elevage avicole : Directives Union Européenne

Comportement social
— Grands groupes : agressivité, picage...

Comprendre les mécanismes, notamment génétiques, qui sous-
tendent la variabilité des caracteres lies au comportement social

Calille : Animal modele

— ~100 grammes

— Incubation 16-17 jours

— Maturité sexuelle 6-8 semaines
— Acces facile a I'embryon
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Sélection sur la motivation au
regroupement social

Distance sur le tapis roulant (unité arbitraire)
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Générations

S+ = HSR : Fort regroupement social,
Forte agressivité

S- = LSR: Faible regroupement social,
Faible agressivité

Population F2
phénotypée pour des caractéres de comportement, de croissance et de ponte
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Hybrides caille des blés / callle
japonaise

» Calille des bles (Coturnix coturnix coturnix) :

— Europe entiere et une grande partie de I'Asie, jusqu’aux plateaux de
Sibérie centrale

— Chasse
— En déclin
« Calille japonaise (Coturnix coturnix japonica) :
— Japon, Est de la Sibérie, Mongolie, Nord de la Chine, Corée,...
— Elevage
e Lachers de "callles de tir"
— Hybrides avérés : pas ou peu de comportement migratoire

Populations F12 japonaise / hybrides
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Mutations

» Affectant les plumes
— Curly / Rusty

» Affectant la couleur de la coquille
— Celadon
— White

Familles F2 avec les mutations en ségrégation
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Objectifs

» Obtention d'un set de 6000 marqueurs SNP
— Spécifiques de lignées
— iSelect lllumina

« Utilisation
— Recherche des zones du génome contrblant la motivation sociale
 QTL (croisement F2 S+ S-)
» Signatures de sélections
— Localisation des mutations plumes et ceufs

— Analyse de la variation génétique et son évolution des FO aux F12
japonaises / hybrides
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Séquencage

» Trois lignes de HiSeq, paired-ends, 100 bp
— S+ : pool de 10 animaux
— S-: pool de 10 animaux
— Blés : pool de 2 animaux

Animal S+ S- caille des blés
readl read2 readl read2 readl read2
Nbr bases 19 206 067 484 23311 378 932 17 721 519 792
Nbr seq 190 159 084 230 805 732 175 460 592
Raw mapped 26545363 31636999 27847370
% Raw mapped 13.96% 13.71% 15.87%
Raw well paired 25405990 30442382 26836332
% Raw well paired 13.36% 13.19% 15.29%
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Taille des Iinserts
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Reads repartition

100% E— E— — — E— —
B0%
B0%
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S+ read? St read? - readl - read? hblé read? blé read?
Fun

B unmapped Wmapped with M © . without N contarm B without contam XA B without A singlets & . without XA well paired B ... without XA not well paired
o
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File View Tracks Help
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Glint

Emmanuel Courcelle, Thomas Faraut

* Logiciel de comparaison de génomes permettant I'alignement de
lectures

— semble plus sensible que bwa (73%, 12 et 14,5 Xx)

—
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File Wiew Tracks Help

FEX

Chicken {galGal3) v chrl:118,275,755-118,572, 141
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